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Diversidade genética em uma populacdo segregante RC; de
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Alexandre Pio Vlana

No estudo de melhoramento genético de plantas, a divergéncia genética € uma das
mais importantes etapas a serem avaliadas pelo melhorista nas fases iniciais, para a
correta caracterizacdo e avaliagdo dos gendétipos disponiveis. O objetivo deste
trabalho foi estimar a diversidade genética entre 91 gendétipos de uma populacdo
RC1 de Passiflora. No programa de melhoramento do maracujazeiro-azedo da
UENF foram realizados cruzamentos interespecificos entre as espécies P. setacea
(resistente ao CABMV) e P. edulis (espécie comercial suscetivel ao CABMV)
visando resisténcia ao Cowpea aphidborne mosaic virus (CABMV) para obtencéo
dos hibridos interespecificos. Os hibridos mais promissores foram entédo
retrocruzados com P. edulis para obtencdo da populacdo RC1. A diversidade
genética entre as 91 progénies foi avaliada em relacdo a 23 caracteres de fruto, flor
e folha descritos pelo Servico Nacional de Protecdo de Cultivares do Ministério da
Agricultura Pecuéaria e Abastecimento (MAPA). As variaveis quantitativas e
qualitativas foram analisadas simultaneamente, utilizando o procedimento Ward-
MLM para composicdo dos grupos de gendtipos. A estratégia de classificagcdo Ward-
MLM para analise dos dados morfoagronbmicos permitiu a separagdo dos 91
gendtipos em dois grupos homogéneos, agrupados de acordo com suas
semelhancas. O grupo | foi constituido por 17 gendétipos, sendo 14 parentais e 3
hibridos enquanto o grupo Il foi constituido por 74 gendétipos, sendo 5 parentais e 69
hibridos. Em relacdo as caracteristicas quantitativas, o grupo | conteve os genoétipos
com 0s maiores valores para os caracteres florais. Em relacdo aos descritores
agrondmicos dos frutos, o grupo Il conteve os maiores valores. As duas primeiras
variaveis canobnicas obtidas por Ward-MLM explicaram 100% da variacao total. Essa
porcentagem indica que um gréfico bidimensional é adequado para visualizar a
relacdo entre 0s grupos e entre 0s genotipos dentro dos grupos. A partir desse
trabalho, podemos concluir que houve variabilidade genética entre os gendtipos de
RC1 estudados considerando-se as varidveis morfoagrondmicas.
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