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Relacado entre Estrutura e Atividade Biologica da Proteina
Transportadora de Lipideos de Vigha unguiculata L. Walp.
sobre a a-amylase Salivar Humana

Flavia Camila Vieira da Silva, Valdirene Moreira Gomes, André de Oliveira Carvalho

As proteinas transportadoras de lipideos (LTPs) sdo peptideos divididos em duas
familias, as LTP1 e LTP2 apresentando massa de 10 e 7 kDa, respectivamente.
Entre as diversas atividades bioldgicas descritas para as LTP1 esta a inibicao de a-
amilase. Anteriormente, foi mostrado que 20 uM da rVu-LTP (LTP recombinante
Vigna unguiculata) inibe 86% da atividade da a-amilase salivar humana (HSA).
Diante desse resultado foi investigada qual regido estrutural da rVu-LTP seria
responsavel pela inibicdo da HSA. Portanto, foi feita a modelagem da rVu-LTP e
identificada as diferentes regides estruturais da sua estrutura tridimensional (3D). E
baseado nesta analise foram sintetizados quatro peptideos e estes foram testados
para atividade inibitéria sobre HSA. Os testes mostraram que 0s peptideos Nag-l47 €
aG74-Ng1, correspondendo a loops contendo aminoacidos com carga positiva da rVu-
LTP, inibiam a HSA. O objetivo foi avaliar a relacdo entre estrutura e atividade
biolégica da rVu-LTP sobre HSA. Inicialmente foi feita a sintese do peptideo
compreendendo a regido N-terminal da rVu-LTP, M;-Q,,, ndo sintetizado
anteriormente, e foi feito o ensaio com HSA na concentracdo de 20 pM. M;-Q,, foi
incubado com HSA a 37 °C por 15 min, em seguida adicionou-se 1% de amido e
novamente incubado por 15 min. Depois, adicionou-se uma solucdo de &cido
dinitrosalicilico e incubou a 100 °C por 5 min. A hidrdlise do substrato foi lida com
540 nm. Sequéncias de LTPs com e sem atividade sobre a-amilase foram
comparadas e estas foram sobrepostas com as duas regidbes da rVu-LTP
responsaveis pela inibicdo da HSA. A partir desse estudo foi feita a sintese do
peptideo Nyo-l47 com uma substituicdo da Ri; por Q (peptideo modificado Nag-la7mg) €
sua atividade inibitoria de HSA foi testada como descrito. O peptideo sintético M;-Q;,
nao inibe a atividade da HSA. A comparacdo entre sequéncia da rVu-LTP com
outras LTPs com e sem a capacidade de inibir HSA indicou que os aminoacidos
basicos localizados em loops das LTPs podem ser responsaveis pela inibigdo. O
N2g-lazmq N&0 inibiu a atividade da HSA como previsto. Concluiu-se que a estrutura
3D intacta de Vu-LTP n&o é necesséaria para a atividade inibitéria sobre HSA.
Aminoacidos carregados positivos localizados nos loops da rVu-LTP séo
responsaveis pela inibigéo.
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