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ldentificacdo gendmica e analise da expresséao de genes da
familia MBD em soja

Fernanda Coelho; Katia Fernandes; Clicia Grativol

A metilagdo do DNA é uma importante marca epigenética conservada em eucariotos. Alguns
estudos mostram que a metilacdo do DNA desempenha um papel central na organizacéo do
genoma, imprinting, silenciamento de transposons e regulacdo da expressao génica. Em
plantas e animais, um conjunto de proteinas contendo o dominio de ligacdo metil-CpG
(MBD) é capaz de reconhecer e se ligar especificamente ao DNA metilado. MBD € um
componente importante no silenciamento génico mediado pela metilacdo e, também, pode
estar envolvido com a ativagcdo da expressdo génica. Considerando que o conhecimento
sobre 0 MBD em soja ainda € escasso, 0 objetivo deste trabalho foi identificar e caracterizar
genes e proteinas MBD nesta leguminosa. Foram identificados e caracterizados 21 genes e
proteinas com um dominio de ligacdo metil-CpG (MBD) no genoma de soja através de
andlises in silico. Analises subsequentes possibilitaram compreender a frequéncia de cada
aminoacido presente no dominio MBD e sua funcdo na ligacdo metil-CpG, bem como
identificar no alinhamento das proteinas MBD um pequeno numero de aminoacidos
conservados e essenciais dentro do dominio. Identificamos que as proteinas MBD9 A e B,
apresentam varios dominios envolvidos na regulacdo génica mediada pelo remodelamento
da cromatina. Estes incluem dominios de PHD-finger (homeodominio de plantas) e um
bromodomain, um dominio de ligacéo de acetil-lisina encontrado em proteinas associadas a
cromatina e histona acetiltransferases envolvidas na ativacao transcricional. Foram também
identificadas proteinas MBD8 e MBD9, que em Arabidopsis estdo envolvidas no controle da
floracdo e, MBD7, que é necesséria para a demetilagdo de DNA. Para entender a relacéo
evolutiva entre as proteinas MBD em soja, construimos uma arvore filogenética baseada nos
alinhamentos de aminoacidos das 21 proteinas MBDs. Estas foram divididas em sete
grupos. O perfil de expresséo dos genes MBD em sementes de soja revelaram MBD4b com
maior expressao em eixo embrionario nas horas iniciais de germinacdo, possivelmente
envolvida no reparo do DNA. Os dados obtidos podem ajudar a esclarecer o papel funcional
desempenhado pela familia MBD em soja.
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