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A crescente demanda dos mercados interno e externo pela qualidade de frutos de mamão, faz-
se necessário a busca por genótipos capazes de incorporar características como alta 
produtividade e excelente qualidade de frutos. Assim, objetivou-se com o presente trabalho 
estimar os parâmetros genéticos e a capacidade específica de combinação de linhagens F4 de 
mamoeiro, obtidas a partir de cruzamentos com o testador UC-SS-72/12, com o intuito de 
identificar genótipos com elevado valor genético para produção de híbridos. Foram avaliados 
169 tratamentos, sendo 62 combinações híbridas topcrosses, 97 linhagens F5 e 10 testemunhas 
(UC-Sekati, UC-JS12, UC-SS72/12, Maradol, Waimanalo, ‘UENF/CALIMAN 01’, ‘Tainung’, 
‘Golden’, ‘Aliança’ e ‘UC10’). Os tratamentos foram avaliados em delineamento látice 13 x 13 
com cinco repetições e duas plantas por parcela. As características avaliadas foram: número de 
frutos comerciais - NFC, peso médio de frutos – PMF e produtividade – PROD, por meio da 
análise de imagem digital. Os genótipos foram classificados em dois grupos o primeiro com 
genótipos intermediários com PMF até 1 kg e o segundo com genótipos Formosa com PMF 
acima de 1kg. Os resultados obtidos mostram diferenças significativas para as características 
avaliadas, ficando evidente a presença de variabilidade genética nos materiais em estudo. As 
estimativas de herdabilidade foram de 0,82 e 0,95 para as características NCF, PMF, 
respectivamente, indicando uma grande chance de ganhos genéticos nos procedimentos 
simples de seleção. O índice de variação mostrou que para as características NFC e PMF a 
variação genética é maior que a variação experimental, possibilitando maiores chances de 
ganho genético com a seleção. Analisando as estimativas de capacidade específica de 
combinação, é possível selecionar as combinações híbridas do testador com as linhagens 
UCLA08-101, UCLA08-097, UCLA08-014 e UCLA08-088, para o grupo Intermediário e as 
combinações do testador com as linhagens UCLA08-092, UCLA08-055, UCLA08-052, UCLA08-
028 e UCLA08-122, para o grupo Formosa. Tais combinações constituem possíveis materiais 
que poderão atender as necessidades dos mercados interno e externo e que poderão ser 
futuramente disponibilizadas aos produtores como novas cultivares de mamão.  
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