Centro de Conuencoes da UENF . < 8 * 03al”7 lehO 201/

4 = :[:[ ]7a
LY 2a
Congresso N\ et Congresso
Fluminense de N EsA Fluminense de 2a
Iniciacao Cientificae )& Pos-Graduagao
Tecnologica %%

Ciencio, tecnologio e inovocoo no Braosil: ¥ desofinos e tronsformocoes

Utilizac&o de redes neurais artificiais com regularizacéo
bayesiana como método ndo paramétrico de predi¢cdes de
selecdo gendmica ampla

Carlos Henrique Paiva Camisa Nova, Kamila da Silva Alvarenga, Jonas Henrique
Souza Motta, Matheus Lima Corréa Abreu, Leonardo Siqueira Gléria

A selecdo genbmica é uma ferramenta que tem sido explorada e aperfeicoada
amplamente na area do melhoramento animal. Recentemente, h4 um aumento de
interesse na utilizacdo de métodos ndo paramétricos, tais como redes neurais
artificiais (RNA), na area de selecdo gendémica ampla (SGA), pois ha um grande de
informacBes gendmicas de individuos que necessitam de modelos funcionais para
melhor predizer o valor genético dos animais de caracteristicas economicamente
importante. Uma classe especial de RNA é aquela com regularizacdo Bayesiana, a
qual ndo exige um conhecimento a priori da arquitetura genética da caracteristica,
tais como outros métodos tradicionais de SGA (RR-BLUP, Bayes A, B, Cm,
BLASSO). O objetivo do presente estudo é aplicar a RNA baseado em regularizacéo
Bayesiana na predicdo de valores genéticos gendmicos utilizando conjuntos de
dados simulados a fim de selecionar os marcadores SNP mais relevantes por meio
de dois métodos diferentes. Objetiva-se ainda estimar herdabilidades para as
caracteristicas consideradas e comparar os resultados da RNA com dois métodos
tradicionais (RR-BLUP e Lasso Bayesiano). Uma populacdo sera simulada para o
16th QTLSMAS Workshop (2012). Cerca de 4100 individuos serdo utilizados para
estimativa dos parametros genéticos.Para o método Bayesian Lasso sera usado o
pacote BLR do software R, jA o0 método RR-BLUP sera usado o pacote rrBLUP do
software R. Em relacdo ao ajuste das redes neurais, serd feita com uso da
ferramenta Neural Network ToolboxTM of MATLAB® sendo a fungao “trainbr’
utilizada para a regularizacado Bayesiana para todos 0s casos.
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