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Identificacdo e andlise dos genes relacionados a biossintese de
calose no genoma de soja

Geovanna Olimpio, Sara Sangi, Clicia Grativol

Calose é um polimero de -1,3--glucano, encontrado na parede celular, que possui um papel
essencial em diversos processos durante o crescimento e desenvolvimento das plantas. A
calose é sintetizada por genes denominados glucano sintase-like (GSL) que séo estritamente
relacionados ao transporte intercelular de 4gua, crescimento e diferenciacao celular, e formacéo
de barreiras protetoras durante diversos estresses biéticos e abidticos. Em plantulas de soja ja
foi comprovado que a calose é acumulada durante o estresse hidrico e durante ao ataque de
patégenos, bem como induzida por outros estresses, porém ndo ha na literatura a identificacao
dos genes que sintetizam esse polimero em soja. Nesse sentido, este estudo teve como
objetivo identificar os genes envolvidos na biossintese de calose no genoma de soja. Para tal,
foram utilizadas sequéncias relacionadas aos genes de biossintese de calose ja anotados para
Arabidopsis, no banco de dados The Arabidopsis Information Resource (TAIR) e estas
alinhadas contra a montagem do genoma de soja disponivel no banco de dados Phytozome12
utilizando a ferramenta Basic Local Alignment Search Tool (BLAST). Foram identificados vinte e
trés genes relacionados a biossintese de calose no genoma de soja. Todos os vinte e trés
genes apresentaram o dominio calose em suas proteinas. Os vinte e trés genes foram
nomeados de GmGSL1-23 (Glycine max Glucan synthase-Like). A anéalise filogenética indica
gue a familia de genes calose pode ser classificada em cinco grupos dentro do genoma de soja,
o qual é reforcada pela caracterizacdo estrutural dos referidos genes. A analise de duplicagcédo
génica demonstrou que a duplicacdo segmentar contribuiu significativamente para a expansao
da familia calose em soja. A grande variacdo tanto numérica quanto das caracteristicas que
compdem a familia génica GmGSL propdem que os genes divergiram durante a evolucao a
longo prazo. O desenvolvimento do presente estudo, possibilitou a identificacdo e compreensao
estrutural dos genes de calose em soja. Sua expanséo, durante os eventos de duplicacao,
demostra que a funcionalidade dos diversos genes relacionados a biossintese de calose no
genoma de soja pode ser ampla e implicar em papeis potenciais durante todo o
desenvolvimento da planta.
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