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SELEQAO RECORRENTE RECIPROCA EM FAMILIAS DE
IRMAOS COMPLETOS DE MILHO ASSISTIDOS POR
MARCADORES MOLECULARES

Vivane Mirian Lanhellas Gongalves, José Arantes Ferreira Junior, Jalio Cesar Fiorio
Vettorazzi, Renato Santa Catarina, Messias Gonzaga Pereira

O milho (Zea mays L.) € um cereal de grande importancia econémica e social,
cultivado em praticamente todas as regifes agricolas do mundo. O milho é
empregado na alimentacdo humana, animal e como matéria-prima na producéo de
biocombustiveis. Atualmente, o Brasil é o terceiro maior produtor mundial, sendo
superado apenas pelos Estados Unidos e pela China. A Universidade Estadual do
Norte Fluminense (UENF) possui um programa de Selecdo Recorrente Reciproca de
Familias de Irm&os Completos (SRRFIC) de milho, iniciado em 1996. O programa
tem gerado bons resultados, com destaque para o lancamento e recomendacéo de
cultivares hibridas para as regiées Norte/Noroeste Fluminense. A selecdo recorrente
compreende trés etapas: obtencdo, avaliacdo e selecdo de progénies. O referido
programa introduziu uma etapa adicional pelo programa, baseada em marcadores
moleculares que auxilia a selecdo de progénies antes da recombinacdo. Atualmente
foram concluidos 15 ciclos de selecao com resultados significativos para rendimento
de grédos, com ganhos de 300 a 400 kg/ha/ciclo. O objetivo deste trabalho € obter o
16° Ciclo de SRRFIC, dando sequéncia ao programa de melhoramento. Assim,
serdo utilizadas duas populacées Cimmytl5 e Pirandol5, pertencentes aos grupos
heteréticos “FLINT” e “DENT”, respectivamente. Esta proposta sera desenvolvida em
quatro etapas: geracdo de progénies de irmdos completos (IC) e sementes Si;
ensaios de avaliacdo agrondmica; genotipagem molecular; selecdo de progénies
superiores e recombinacdo. Na primeira etapa serdo obtidas 200 progénies de IC e
as respectivas 400 progénies S;. Na segunda etapa as progénies de IC seréo
avaliadas nos municipios de Campos dos Goytacazes e Itaocara. As caracteristicas
avaliadas serdo: numero de dias para o florescimento, altura de plantas, altura de
espigas, ‘Stand’, numero de plantas quebradas, plantas acamadas, empalhamento,
namero de espigas, numero de espigas doentes, numero de espigas atacadas por
pragas, peso de espigas, peso de 100 gréos e rendimento de grdos. Os dados
fenotipicos serdo submetidos a analise de variancia individual e conjunta. Na terceira
etapa as 400 progénies S;, serdo genotipadas via RAD-Seq. Na ultima etapa, serédo
selecionadas 30 progénies para serem recombinadas com base nas andlises
fenotipicas e moleculares. Os resultados esperados séao: obtencdo do 16° Ciclo de
SRRFIC e selecdo de progénies agronomicamente superiores de IC com base no
valor genético, dando origem as populacdes Cimmytl6 e Pirandol6.
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